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U svojoj knjizi “Djubriste Covecijeg Porekla (2007)” sam obradio poreklo balkanskih naroda kroz DNK studiju. U ovom sam delu ustvari istrazivao svoje poreklo kroz DNK studiju, znane istorijske podatke kao i religiju…Trazeci materijal za knjigu sam pronasao podatak da je i Dr. Osmanagic uradio analizu DNK cime je doznao da je njegova DNK haplogrupa E3b (M35). Interesantno je da je i moja haplogrupa ista sto dokazuje da smo potekli iz iste porodice u poslednjih 25,000 godina. Inace, haplogrupa E3b je mediteranska grupa kojoj pripadaju narodi koji zive oko Mediteranskog Mora. 

U sledecih nekoliko strana cu malo vise pojasniti nacin na koji se kroz Genografski projekat odnosno preko DNK analize moze otkriti paleolitsko poreklo svakog coveka na planeti, a posle toga cu da prikazem rezultate za Balkan koji ce u mnogome svakog citaoca ovih redova iznenaditi.

                                 O Genografskom Projektu 

Genografski Projekat je poceo sa radom u aprilu 2005-te godine. Ovo je petogodisnja genetsko-antropoloska studija ciji je cilj da stvori istorijsku mapu ljudskih migracija skupljajuci i analizirajuci DNK uzorke 100,000 ljudi sa svih kontinenata. Naucnici ce skupljati DNK uzorke ovih 100, 000 ljudi, ali u isto vreme ce dozvoliti svakome ko to zeli da uvrsti i svoj uzorak u ovaj projekat. Za 100 dolara svako moze da postane deo ovoga programa i da testira svoju DNK i da nauci dosta o praistorijskim migracijama svojih potomaka. Genografski program zainteresovanima posalje sve potrebno za uzimanje uzorka. Kada se dobije ovaj paketic onda osoba koja ucestvuje u programu posebnom cetkicom sa koze u ustima uzima uzorak sluzokoze (ovo je bezbolan i bezopasan proces) i ovaj uzorak u specijalnim bocicama salje na analizu u National Geographic. Svaki ucesnik dobija i poseban broj. Kada se na univerzitetu zavrsi provera uzoraka na sajtu www5.nationalgeographic.com/genographic se ukuca licni broj projekta gde se mogu proveriti rezultati analize DNK. Moja sifra je FW35KBMBVF tako da svako ko je zainteresovan moze da proveri DNK nalaze.

Geneticki markeri i informacije svakoga ucesnika programa koji su bazirani na Mitohondrijalnoj DNK za zene i Y – hromozomu za muskarce se koriste za utvrdjivanje porekla i svaki ucesnik dobija ispisanu svoju geneticku istoriju u zadnjih 60-120,000 godina. Osim sto ce se ispitivati DNK na 100, 000 izabranih ispitanika. Ovaj je program samo do pocetka 2006-te godine dobio jos 115,000 uzoraka ljudi koji su zeleli nesto vise da doznaju o svojim korenima. Na osnovu ovih imformacija svi koji su testirani mogu da pronadju druge ljude u celome svetu koji imaju srodne geneticke grupe. 

Program je zapoceo kao kolaboristicki projekat izmedju National Geographic Society, IBM-a i Waitt Family Foundation (http://www.waittfoundation.org/). Osoba koja je zapocela i koja vodi ovaj obecavajuci projekat je Dr. Spencer Wells, naucnik National Geographic-a. Ceo program je baziran na radu Profesora Brajana Sajksa (
Bryan Sykes) pionira koriscenja mitohondrijske DNK-a u svrhu pracenja ljudskih korena, porekla i srodstva. Sajks je svoj rad dokumentovao u knjizi :”The Seven Daughters of Eve”. Ovaj njegov projekat je postao deo Human Genome Diversity Project-a (HGDP) koji je devedesetih godina napravio revoluciju u ovome vidu naucnog pristupa. Jos jedan clan ovoga novog tima je i Luigi Cavalli-Sforza poznati Italijanski geneticar i osnivac HGDP-a. 

                             O Dr. Spenseru Velsu (Spencer Wells)


Spencer Wells, director Genographic Project-a je rodjen 6-tog aprila 1969-te godine. On je geneticar, antropolog i naucnik koji radi za National Geographic Society. Sa 16 godina je krenuo na koledz i diplomirao na Teksas Univerzitetu (University of Texas at Austin) kao biolog. Doktorirao je na Harvardu 1994-te godine, i radio je na Stanford Univerzitetu i na Oksfordu. Wells je doktorirao u klasi Ricarda Levontina (Richard Lewontin) i obavljao je istrazivanja sa Svorzom (Luigi Luca Cavalli- Sforza) i Volterom Bodmerom (Sir Walter Bodmer). Njegov rad koji je pomogao da se napravi prihvatljiva teorija o Centralnoj Aziji kao kolevci iz koje je krenulo naseljavanje planete od strane Homo-Sapiensa je objavljen u vise naucnih zurnala kao sto su Science, The American Journal of Human Genetics (http://www.journals.uchicago.edu/AJHG/home.html), i u publikacijama Nacionalne Akademije Nauka. 


Spenser Vels je svoj rad opisao u knjizi: The Journey of Man:A Genetic Odyssey (2002) koja objasnjava kako geneticke informacije mogu biti koriscene da objasne migracije ljudi u zadnjih 50,000 godina. On je takodje napravio i PBS/national Geographic dokumentarni film baziran na naucnim nalazima koji su dobijeni ovim programom (http://news.nationalgeographic.com/news/2002/12/1212_021213_journeyofman.html).


Trenutno Dr. Vels vodi The Genographic Project, koji je sponzorisan od strane IBM-a, National Geographic Society, i The Waitt Family Foundation. Ovaj program ce doprineti razumevanju ljudske istorije kroz analiziranje DNK uzoraka sa svih delova planete. Na ovaj nacin ce se stvoriti prava slika migracija nasih predaka od pocetka ljudske istorije do danas. Ceo ovaj geneticki program je baziran na analiziranju DNK uzoraka tako da cu u sledecih nekoliko stranica opisati na koji se nacin citaju podaci iz DNK. Na internetu se moze naci vecina ovih informacija kao i na sajtu http://hr.wikipedia.org/wiki/ Deoksiribonukleinska_ kiselina. 
                               Deoksiribonukleinska Kiselina (DNK)

Dezoksiribonukleinska kiselina (DNK) je nukleinska kiselina koja sadrži genetska upustva sto određuјu biološki razvoj ćeliјa. DNK je takođe osnova naslednosti, jer se tokom reprodukcije DNK kopira i ova se kopija prenosi na potomstvo. Deoksiribonikleinska kiselina (eng. DNA) je nukleinska kiselina u obliku dvostruke, spirale koja sadrži genetičke odrednice za specifični biološki razvoj zivih celija i većine virusa. DNK je dugački polimer nukleotida i kodira redosled aminokiselina u proteinima koristeći genetički kod tj. trostruki kod nukleotida.

U eukariotskim celijama kao što su biljke i životinje, veći deo DNK je smešten u celijskom jezgru. Nasuprot tome, kod jednostavnih celija prokariota (bakterija), DNK nije odvojena od citoplazme omotacem jezgra (jezgra u tim celijama kao takva ne postoje). Celijske organele kao što su mitohondrije i hloroplasti takođe sadrže DNK.

DNK je osnovni molekul na kome se temelji nasljeđivanje i odgovorna je za prenošenje naslednog materijala i osobina. Kod ljudi, te osobine idu od boje kose do sklonosti prema nekim bolestima. Za vreme deobe celije, DNK se replikuje i prenosi se potomcima putem reprodukcije. Istraživanja porekla mogu se bazirati i na mitohondrijskoj DNK koju dobijamo samo od majke i muškom Y hromozomu kojeg dobijamo samo od oca. DNK svake osobe, njihov genom, nasleđjen je od oba roditelja. Majčina mitohondrijska DNK zajedno sa 23 hromosoma od svakog roditelja kombinuje se u genomu oplođjene jajne celije. Kao rezultat, uz pojedine iznimke npr. crvene krvne celije, većina ljudskih stanica sadrži 23 para hromozoma, zajedno sa mitohondrijskom DNK nasleđenom od majke.

DNK nije jedinstveni molekul nego par molekula koji su međjusobno povezani vezama vodonika i organizovane su tako da se njihovi lanci međusobno nadovezuju, od početka do kraja. Svaki lanac DNK se sastoji od blokova zvanih nuklotidi kojih ima 4 vrste: adenin (A), citozin (C), guanin (G) i timin (T). Te osnovne komponente nukleinskih kiselina mogu biti polimerizovane po bilo kom redu sto cini uzorak svakog coveka jedinstvenim. Između dva lanca, svaka baza jednog može biti sparena s određenom bazom drugog lanca i to tako da se adenin spaja uvek sa timinom, i obrnuto a citozin uvek sa guaninom, i obrnuto. Tako dobijamo moguće kombinacije: A+T, T+A, C+G, G+C (vidi S-5) U retkim se situacijama događja krivo sparivanje npr. kad timin pređe u svoj enolni oblik, a citozin u imino oblik. Dvolančana struktura DNK omogućava jednostavan mehanizam za DNK replikaciju: lanci DNK se odvajaju poput patenta zatvarača čime se lanci otvaraju prema brojnim nukleotidima u okolini. Enzimi stvaraju novi lanac tržeći pravilnu bazu u okolini i sparuju je sa originalnim jednostrukim lancem. Naravno, baza na starom lancu određjuje koja će baza biti na novom lancu da se sačuva komplementarnost. Tako celija završava replikaciju sa još jednom kopijom svoje DNK. Ova mutacija pomaze pri indentifikovanju grupe jer se od ovoga coveka ista greska prenosi i na potomstvo.

DNK sadrži genetičku informaciju koja se prenosi potomcima. Ta informacija je određjena redosledom parova baza. Lanac DNK sadrži gene, područja koja regulisu gene i područija koja nemaju nikakvu funkciju ili funkciju koju mi još ne znamo. Geni se mogu shvatiti kao program organizma.

Još neke osobine DNK:

· DNK je kiselina zbog fosfatnih grupa između svake deoksiriboze. To je primaran razlog negativnog naboja DNK. 

· Polaritet pojedinih parova je vazan pa A+T nije isto kao T+A i C+G nije isto kao G+C. 

· Mutacije su određjene greške u lancima DNK koje su nastale slučajno bilo da su baze preskočene ili nepravilno kopirane, zatim lanci mogu biti nadodani ili odrezani ili su to  kombinacije ovih nezgodnih nepravilnosti. Mutacije se javljaju pri hemijskim oštećenjima (mutageni), oštećenjima zračenjem (UV zraci) ili komplikovanim zamenama gena. 

· DNK deluje kao enzim u laboratorijskim uslovima, ali kod živih organizama to još nije potvrdjeno. 

· DNK se od ribonukleinske kiseline (RNK) razlikuje po tome što sadrži 2-deoksiribozu umesto riboze i time što je timin zamenjen nukleotidom uracilom. 

Forenzičari koriste DNK iz krvi, semena, kože, sline ili kose koji su pronađeni na mestu zločina za identificiju kriminalaca u procesu koji se naziva genetički otisak prstiju u određivanju DNK profila. Koriste se komadići repetitivne DNK odnosno kratki niz ponovljenih sekvenci koji se onda upoređuju. Ovaj metod je razvio 1984-te engleski genetičar Alec Jeffreys na Leicester Univerzitetu za dokazivanje krivice optuzenog Colina Pitchforka 1988. pomoću kompijuterske baze podataka. To je pomoglo detektivima da reše stare slučajeve gdje je zločinac bio nepoznat, a postojao je uzorak DNK sa mesta zlocina (npr. slučajevi silovanja-kosa, seme, pljuvacka, krv...). Ova je metoda najpouzdaniji nacin za identifikaciju kriminalaca, ali nije uvek savršena jer DNK ponekada ne može biti nađjena ili je ponekada mesto zločina kontaminirano sa DNK više mogućih krivaca. I naravno, DNK istraživanje se koristi pri praćenju migracije ljudske populacije tokom hiljada godina i za dokazivanje i identifikaciju određenih ljudskih grupa i pojedinaca kao i za određjivanje porodicnih veza i testiranje majčinstva i očinstva. U sledecem cu delu objasniti kako se odredjuju haplogrupe pojedinaca.

S-5 – DNK - Deoksiribonukleinska Kiselina




Objasnjenje haplogrupa i klasifikacija ranih naroda njihovih migracija

U studiji molekularne evolucije, haplogrupe su vece grupe haplotipova koje su ustvari serije alela- ili parova gena koji okupiraju jedno mesto, na posebnim lokacijama na hromozomu. U genetici coveka, grupe koje su najvise studirane su haplogrupe Hromozoma Y (Y-DNK) i mitohondrijalne haplogrupe (mtDNK), koje se koriste pri definisanju i grupisanju ljudi. Y-DNK se jedino nalazi i studira po muskoj liniji (preko sina na oca, preko oca na dedu….) dok je mtDNK sifra iskljucivo zapisana po zenskoj liniji. Ove klasifikacije ljudskih haplogrupa i klasifikovanje porekla bazirane na geneticke markere i njihove mutacije je nauka koja ima neverovatne potencijale u otkrivanju porekla citavih naroda i grupa. 

Ljudski Y – hromozom DNK haplogrupa se oznacava slovima od A do R  i dalje se deli na podgrupe koristeci brojeve i mala slova. Zakljucak baziran na proucavanju DNK i haplogrupa je taj da sve danasnje jedinke Homo-sapiensa na zemlji vode poreklo od jednog coveka. Naucnici ovoga coveka od koga su svi muskarci na zemlji potekli zovu Y-hromozomni Adam. Svaki muskarac na zemlji poseduje istu mutaciju u nizu drugih u svojoj DNK koja datira unazad do 60,000 godina. Na ovaj se nacin zakljucuje da su svi danasnji ljudi na zemlji i kinezi i indijanci i crnci i evropljani potekli od jedne jedinke koja je zivela pre ovoliko godina u istocnoj Africi. 

Analiziranjem DNK je utvrdjeno da su u zadnjih 60,000 godina ljudi migrirali iz Afrike nastanjujuci se u svakom kutku zemlje. Studirajuci gene svih naroda na zemlji doslo se i do zakljucka kojim su pravcem i kuda su isli narodi sa jedne lokacije na drugu. I ovo se dobija studiranjem tih mutacija koje se javljaju u nizovima DNK. Svaka grupa ima specificnu mutaciju koju nasledjuju i njihova deca tako da se te mutacije vise ne mogu pojavljivati u genima drugih ljudi koji su sa ovom novom grupom izgubili svaki kontakt. Svaka grupa ljudi koja je zivela nekoliko generacija na jednome mestu dozivi ove mutacije koje se onda prenose na potomstvo. 

Tako se moze napraviti i porodicno stablo svih ljudskih zajednica i tacno se na karti ovih haplogrupa mogu ucrtati pravci migracija ljudi i moze se pretpostaviti pre koliko je godina predak odredjenog coveka bio na nekoj drugoj lokaciji na zemlji. Svaka od ovih mutacija se moze videti pri analizi DNK i svaka od ovih unikatnih mutacija(kao i otisci prstiju) je oznacena i klasifikovana. Takodje se zna i njihovo poreklo, odnosno na kojoj je lokaciji na zemaljskoj kugli ova mutacija potekla. Na prikazu S-6 i S6b su sve znane haplogrupe Y (muskog hromozoma), odnosno mutacije.

S-6- Haplogrupe po hromozomu Y- Muska linija

	Grupe bez mutacije M168
· Haplogrupa A (M91) (Afrika) 

· Haplogrupa B(M60) (Afrika) 

Grupe sa mutacijom M168
· Haplogrupa C (M130) (Australija i okolina, Sibir, Severna Amerika) 

· Haplogrupa D (M174) (Tibet, Japan, posebno Ainu u Japanu) 

· Haplogrupa E (M96) (Afrika, Bliski Istok, Oblast Mediterana) 

· Haplogrupa E3a(M2) (Afrika) 

· Haplogrupa E3b(M35) (Severna Afrika, Bliski Istok Mediteran) 

Grupe sa mutacijom M89
· Haplogrupa F* (bez dodatnih, krupnijih mutacija) (Juzna Indija) 

· Haplogrupa G (M201) (Kavkaz, Anatolija) 

· Haplogrupa H (M52) (Indija) 

· Haplogrupa I(M170) (Evropa, Bliski Istok)

· Haplogrupa J (12f2.1) (Bliski Istok, Italija, Maroko) 

· Haplogrupa J1 

· Haplogrupa J2 (M172) 

· Haplogrupa J* 
	Groupe sa mutacijom M9
· Haplogrupa K (bez dodatnih mutacija) (Nova Gvineja, Australija) 

· Haplogrupa K2 (M70) 

· Haplogrupa L (M20) (Indija) 

· Haplogrupa M (M4) (Nova Gvineja) 

· Haplogrupa N(LLY22g) (Sibir) 

· Haplogrupa O (M175) (Istocna Azija,  Juzni Pacifik) 

· Haplogrupa O3(M122) 

Grupe sa mutacijom M45
· Haplogrupa P (bez dodatnih mutacija) (Zapadna i Severna Evroazija, Amerike) 

· Haplogrupa Q (M242) (Sibir, Amerike) 

· Haplogrupa Q3 (M3) (Amerike) 

· Haplogrupa R(M207) 

· Haplogrupa R1(M173) (Evropa, Zapadna Azija) 

· Haplogrupa R1a (M17) (Centralna Azija,Severma Indija, centralna i Istocna Evropa) 

· Haplogrupa R1b (M343) (Zapadna Evropa) 

· Haplogrupa R2 (M124) 


S-6b – Y- Hromozom DNK - haplogrupe

	Y-Hromozom DNK (Y-DNK) haplogrupe-muska linija
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                                         (http://ycc.biosci.arizona.edu/)

I Ljudske mitohondrijalne DNK haplogrupe (mtDNK), koje odredjuju poreklo po zenskoj liniji su obelezene slovima A,B,C,D,E,F,G,H, I,J,K,L, L1,L2, L3, M, N, T,U, V, W,X, i Z. Zene se mogu testirati samo mtDNK metodom koja odredjuje poreklo koje se prenosi sa majke na cerku i tako unazad do oko 120,000 godina (vidi S-7).

S-7- mtDNK Haplogrupe

	 Mitohondrijalne DNK (mtDNK) haplogrupe-Zenska Linija
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Na osnovu svih dosadasnjih podataka sve zenske linije po DNK vode do jedne zene koja je pre oko 120,000 godina zivela takodje u Istocnoj Africi i ime koje se koristi za nju je Mitohondrijalna Eva.

Haplogrupe se koriste za definisanje geneticke populacije i cesto je definisana i geografskim merilima. Ovo su na podele za mtDNK haplogrupe:

· Zapadno Evroazijski: H, T, U, V, X, K, N, I, J, W

· Juzno od Sahare: L, L1, L2, L3, L3*

· Istocno Azijski: A, B, C, D, E, F, G( C, D, E, and G pripadaju makro-haplogrupi M
· Americki Indijanci: A, B, C, D, i poneki X  sto je takodje misterija jer se X haplogrupa jos moze naci u Zapadnoj Evropi na obalama Atlanskog Okeana. Da li je ova haplogrupa nastala migracijiom ka istoku i preko Sibira. Problem je sto se niko sa ovom grupom nigde ne moze naci izmedju Amerike i Zapadne Evrope, tako da postoji mogucnost da su oni jednostavno presli Atlantski Okean pre vise hiljada godina. Ovo bi moglo biti moguce jer je nekada ledeni omotac isao duze na jug tako da bi se leti ogromne sante leda gotovo kao pokretna ostrva sporo kretala dalje juznije nego danas. Paleolitski lovci su mogli prelaziti sa jedne sante na drugu u potrazi za hranom i tako preci okean. 

S-8 – Migracije naroda bazirane na studiji Mt-DNK




Na  mapi S- 8 mozemo videti migracije ljudi bazirane na mtDNK, znaci po zenskoj liniji, a bojama se prikazuju godine u hiljadama. Tako se moze videti da su prve migracije modernog coveka krenule iz Afrike pre 60-70,000 godina. Mitohondrijalne haplogrupe su podeljene u 3 osnovne i oznacene su slovima L,M,N. Ljudska rasa se prvo podelila izmedju grupe L i ostalih, a onda su se pocele deliti M i N. Grupa L su Afrikanci, posebno oni sto zive juzno od Sahare. Grupa M su uglavnom zitelji Istocne Azije a i mnogi Americki Indijanci koji su ustvari njihovi potomci. U ovoj su grupi vecina starosedeoca Juzne Amerike i deo starosedelaca Severne Amerike. Grupa N su svi ostali, ukljucujuci ljude iz Evrope, deo Istocne Azije vecina Severne i Centralne Amerike i deo starosedelaca Juzne Amerike.   
                   Moji Rezultati po Muskoj Liniji (Y- Hromozom DNK)

Upoznavsi se sa ovim neverovatnim i obecavajucim projektom i posle upoznavanja sa procesom odredjivanja haplogrupe i porekla haplogrupa posetio sam internet sajt Genografskog Projekta (www5.nationalgeographic.com/genographic) i narucio sam paket (S- 9) koji je sadrzao cetkice za uzimanje uzoraka, bocice u koje se stavljaju uzorci i koje sadrza zastitnu supstancu, DVD koji objasnjava program, mapu migracija ljudi i uputstvo za uzimanje i slanje uzoraka.

S-9 – Partcipation Kit- paket sa uputstvom za uzimanje uzorka
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Paket mi je stigao posle desetak dana. Citajuci uputstva uzeo sam uzorak DNK sa obraza( s unutrasnje strane) koji sam stavio u bocicu na kojoj je bio indentifikacioni broj (bez drugih informacija, bez imena ili bilo kojeg drugog nacina indentifikacije osim uzorka moje DNK) i poslao sam svoja dva uzorka u dve bocice u Arizona University gde se uzorci analiziraju u njihovoj labaratoriji. Proces utvrdjivanja haplogrupe traje mesec i po dana i u sledecim redovima cu objasniti kako se dolazi do rezultata. 

- Svi poslati uzorci se prvo primaju u labaratoriji u Hjustonu u kancelariji “Family Tree DNA” gde se klasifikuju. Svaki uzorak sa potrebnim indentifikacionim brojem se upisuje i onda salje u Istrazivacki Centar na Univerzitetu u Arizoni. Uzorci se tada predaju naucnome timu koji nastavlja proces (vidi sliku) S-10- Dr. Spencer Wells u labaratoriji -priprema uzoraka za proces.  
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Sledeci deo procesa je izolacija DNK. Celije se razbijaju inkubacijom sa enzimima koji razbijaju proteine. Onda se hemikalije i uzorci salju na roboticku DNK izolaciju gde se koriste metalni stapici obavijeni silikonom (SiO2). U dodiru sa hemikalijama DNK se lepi za ovaj silikonski omotac. Robot onda koristi magnetnu sondu da pokupi ove stapice i DNK na njima. Uzorci DNK se ciste i salju se u posebni skladisni bafer gde ce metalni stapici vremenom osloboditi DNK. Kada se DNK odvoji od stapica sa silikonskim omotacem uzorak se salje dalje na procesuiranje dok se stapici odstranjuju. 

Sledeci korak je analiziranje DNK i kontrola kvaliteta uzetog uzorka. Uzorci DNK se salju u amplifikatore na nova testiranja. Nove hemikalije se dodaju uzorku kako bi se bolje videli delovi DNK koji se koriste u ovom testiranju. Uzorci se neizmenicno hlade i zagrevaju u termalnom bubnju kako bi se uzorak pripremio za PCR amplifikaciju pri cemu se uzorak prikazuje u nizu potrebnom za ocitavanje. Tada uzorak dolazi do naucnika u labaratoriji koji unosi ocitane podatke za finalnu analizu od strane strucnjaka za haplogrupe. Rezultati se kompijuterski ocitavaju i na osnovu toga se odredjuje haplogrupa uzorka. Ceo proces traje oko mesec i po dana, a dobijni rezultati se automatski salju u bazu podataka iz koje ih mogu uzeti i procitati samo oni koji imaju indentifikacioni broj (vidi sliku S-11). 

Posle mesec dana cekanja najzad su se na kompijuteru pokazali konacni rezultati tako da sam mogao najzad da naucim mnogo toga o svome poreklu a samim tim i poreklu Pesica i Kadica. Rezultati su me iznenadili i iz korena su promenili moje misljenje o migracijama naroda u ovom delu sveta stvorivsi mnostvo novih pitanja na koja sam poceo traziti odgovore.  

S-11- Izgled sajta sa rezultatima i objasnjenjem uzoraka
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                                        Analiza Rezultata 

S-12-Sekvence moga uzorka i STR

DYS 393–13 ponavljanja          DYS  19-    13
           DYS 391-   11

DYS 439- 11


   DYS 389-1- 13                  DYS 389-2- 17

DYS 388- 12


    DYS 390-    24                   DYS 426-   11

DYS 385a-17
                           DYS 385b-   18                   DYS 392-   11

Na S-12 se mogu videti rezultati iz labaratorije i analiza hromozoma Y. Moja DNK je analizirana za sekvence STR (Short Tandem Repents). To su  ponavljajuci segmenti genoma koji poseduju visoku koncentraciju mutacija koje omogucuju da se uporede nalazi sa drugim ljudima i grupama. Polozaj svakog ovog markera na Y hromozomu je prikazana imidzom sa brojem ponavljanja za svaki STR sto je pokazano na desnoj strani markera (vidi S-12). Na primer, DYS19 je lokacija ponavljanja TAGA(vidi S-12) i pokazuje da se ista sekvenca ponovila 12 puta uzastopno na toj lokaciji (DYS19 – 12). Posmatrajuci kombinacije duzina STR-a na Y- hromozomu omogucuje naucnicima da odrede nase haplogrupe koje objasnjavaju kompleksno migraciono putovanje nasih dalekih predaka. Postoji jos jedan nacin odredjivanja haplogrupa ukoliko testiran uzorak na STR ne daje razumljive rezultate. Taj se proces zove SNP ili Informative Single Nucleotide Polymorphism (SNP). Ovo su promene na bazama nukleotida koje sa sigurnoscu mogu da odrede svaciju haplogrupu. 

Na mome uzorku je napravljeno testiranje osnovnih 12 lokacija/grupa. To su 393, 19, 391, 439, 389-1, 389-2, 388, 390, 426, 385a, 385b, i 392. Svako ko ima isti redosled ponavljanja pri testiranju je potekao iz iste porodice kao i ja u poslednjih 1500 godina odnosno izmedju jedne i dvadeset i devet generacija sto cu posle da objasnim. Ukoliko se bilo gde u svetu neko pokaze sa ovim istim brojevima, to znaci da delimo istog pretka koji je pre ovoliko godina boravio na jednom mestu. Do sada sam pronasao tri osobe sa istim brojevima i njihove informacije su me poprilicno iznenadile. O ovome cu pisati isto u sledecem delu, a sada cu da dam i interpretaciju rezultata.

Kao sto se moze videti na S-12 – baze TAGA se ponavljaju u istom redosledu. Ovaj se redosled prenosi sa oca na sina i tako generacijama. Ponekada se ovaj redosled u jednom mestu promeni ACTG-ACTG-ACTG-ATCG-ATCG i nova geneticka sifra pocinje da se prenosi zajedno sa starom. Ove promene se zovu mutacije i na osnovu ovih mutacija stvaraju se nove haplogrupe pomocu kojih se  ljudi mogu vezati za mesta i vremenske odrednice. 

Rezultati testiranja na Y-hromozomu su indentifikovali moje uzorke da pripadaju haplogrupi E3b, koja je oznacena genetickim markerom M35. Ova grupa je nastala jednom genetickom odisejom koja je zapocela pre 60,000 godina sa pocetnim prastarim genetskim markerom M168. M168 se nalazi u svakome Homo-sapiensu na planeti i pripada jednom coveku koji je ziveo izmedju 31,000 i 79,000 godina i od koga svi mi poticemo. Njegovi potomci su migrirali iz Afrike i postali su jedina grupa homo-sapiensa koja je opstala (vidi mapu S-13). 

Rast populacije tokom starog paleolita  je moguci razlog koji je naterao M168 grupu da trazi nova lovna podrucija. Novi period otopljavanja zaledjenog severa planete je dozvolio i migracije zivotinjskih vrsta severno od Sahare. Covek paleolita je jednostavno pratio svoju hranu i otpoceo migracije na sever. Nove alatke i prvo oslikavanje pecina je zapocelo u ovom periodu sto ukazuje na promene u ponasanju coveka ove epohe. Moguce je da su ove promene ubrzane genetickim mutacijama koje su potomcima evroazijskog Adama dale superiornost u odnosu na ostale izumrle ljudske grupe. 

Iz M168 su nastale meni srodna grupa M174 i M130 koje su u genima ljudi izvan Afrike i koji su poceli svoju migraciju pre 50,000 godina.  Ove su dve grupe krenule obalom i iz Afrike presli u Arabiju. Odavde su se grupe iznova izdelile i tako su ljudi iduci obalama Indije i Jugoistocne Azije presli i na Australijski kontinent dok su drugi nastavili na sever u Kinu i Severnoistocnu Aziju. Interesantno je da se ljudi sa markerom M174 danas mogu naci i na Andaman Ostrvima i u Jugoistocnoj Aziji ali se ljudi sa ovom grupom ne mogu naci (barem ne jos) u Indiji iako su tuda morali proci pre 40,000 godina. M174 je vrlo rasiren marker i u Japanu gde 40% ljudi u svojoj DNK pokazuje da je nastao iz ove grupe. Ovaj nalaz sugerise da su ljudi iz prvih migracija isli obalom Pacifickog Okeana dalje na sever. 

Haplogrupi D pripadaju mnogi Tibetanci. Geneticari veruju da su novije migracije u zadnjih nekoliko hiljada godina dovele ljude sa M174 u Tibet iz Mongolije. 

Sledeca mutacija koja se pokazuje u mojoj DNK i u DNK svih onih koji imaju istu haplogrupu je M96. Studija National Geographic-a i Dr. Wells-a veruju da je ovaj marker nastao u danasnjem Egiptu. Pre 30,000 do 40,000 godina veci deo vode na planeti je bio u obliku leda. Ovo je dovelo do toga da se voda povuce izmedju Afrike i Azije stvarajuci prirodni most preko kojega su i neke zivotinjske vrste pred ljudima migrirale na sever. Lovci koji su svojom DNK pripadali M96 su prateci “hranu” tako presli iz Afrike i danasnjeg Egipta na podrucije danasnjeg Izraela. Oni su mozda migrirali u isto vreme kada je i nova a danas najveca grupa ljudi krenula severno – M89. To je marker koji se posle odvojio od M168 i od kojega danas poreklo vodi 90-95% svih ljudi koji zive izvan Afrike.

            M168            M168          M168         M168

M174            M130          M89            YAP

                                                             M96

                                                                         M35

M35- koji je nadjen u mojoj DNK se prvi put pojavio na Bliskom Istoku pre nekih 25,000 godina i nastao je od M96 ljudi koji su Afriku napustili pre 30-40,000 godina.  Ova grupa ljudi je obelezena Haplogrupom E3b (M35) i oni su bili jedni od prvih “farmera” u istoriji nase vrste. E3b je zapocela novu migraciju sa Bliskog Istoka u vreme Neolita izmedju 6-10,000 godina. Narodi sa ovom istom genetickom sifrom su isli u dva pravca. Jedni su krenuli na jugozapad te su obalom Mediteranskog mora naselili Severnu Afriku, dok je druga grupa krenula na sever naseljavajuci danasnju Tursku, i delove Juzne Evrope, ukljucujuci i Balkan. Ovi su narodi uzivali prosperitet ovoga perioda bez vecih sukoba formirajuci sela sa visoko organizovanom poljoprivredom i stocarstvom. To je bila revolucionarna promena od lovaca, donosno grupa od 50-60 ljudi do organizovanih naselja u kojima su ljudi zajedno radili i proizvodili sto je u istoriji poznato kao Revolucija Neolita. Danas je E3b (M35) marker najvise zastupljen u Juznoj Italiji, Juznoistocnoj Evropi (Balkan. Peloponez) i u Severnoj Africi. 

Ovo znaci da je predak Pesica i Kadica pre 6-10,000 godina ziveo u predelu danasnjeg Izraela i odatle dospeo na Jugozapadni Balkan. Tako je ovaj novi deo moga istrazivanja stvorio jos vise pitanja i trazio je odgovore koji bi sve ovo stavili u jednu celinu. 

Do sada sam na osnovu ovog neverovatnog metoda uspeo da doznam dosta o svome pra-poreklu kao i to da su ustvari svi ljudi i narodi na zemlji potekli od jednog jedinog coveka ili grupe pre 60,000 godina. To znaci da smo pre 2,000 generacija svi na zemlji bili u srodstvu. Ovo je neverovatna hipoteza koja je i dokazana putem ljudskog genetickog materijala, odnosno ljudske DNK. Pre 60,000 godina nasa rasa(Homo-sapiensa ) je krenula da nastanjuje ostatak planete. U tome procesu koji je trajao 60,000 godina nove su grupe nastajale iz onih starih i iduci u vise pravaca i na sest razlicitih kontinenata ovi su se ljudi menjali. U ovom procesu koji potvrdjuje Darvinovu teoriju o nastanku vrsta i prilagodjavanju i menjanju, mi danas imamo vise rasa i naroda i preko 7,000 znanih jezika. 

Ova je teorija dokazana i time sto se ljudi razlicitih rasa mogu spajati i radjati decu iz tih veza sto potkrepljuje dokaze da se nase odvajanje iz pocetne grupe nije desilo pre 60,000 godina. Na primer, nas najblizi rodjak- Neandertalac je pripadao grupi koja se od ostalih iz Afrike odvojila pre 400-500,000 godina. Ovo je dokazano ispitivanjem njihove DNK koja se razlikuje od nase DNK. Ovaj nas daleki rodjak je napustio Afriku i naselio Evropu i deo Azije tako da nije imao kontakta sa Homo-sapiensom stotinama hiljada godina. Vremenom su se obe grupe menjale i hiljadama godina su ove promene postale toliko krupne da vise nije bila moguca veza izmedju neandertalaca i danasnjeg coveka koja bi omogucila zajednicki porod. Kada je grupa prvih Homo-sapiensa  migracijom iz Afrike stigla na tlo Evrope pre 50,000 godina nije moglo doci do spajanja i mesanja dve kulture(vrste). Kao proizvod sukoba Neandertalci su iskorenjeni a poslednji ostaci kostiju i arheoloskih iskopina njihovih pecina datiraju na oko 30,000 godina”…

U knjizi sam obradio i povezao sve istorijske podatke, plemenske knjige a preko zakljucka baziranog na broju istih DNK mutacija sam uspeo da idem unazad 40 generacija i da objasnim kretanje svoga DNK pretka sve do prvog veka p.n.e. odnosno 65 generacija. Ostalo se moze objasniti kroz studiju Dr. Spencer-a Wells-a.

Zakljucak baziran na broju istih i slicnih DNK mutacija
Jedan od nacina da se pronadje mesto sa kojega je moj daleki predak migrirao na Balkan je uporedjivanje broja mojih jednostepenih, dvostepenih i trostepenih mutacija sa brojem ljudi iz zemalja njihovoga porekla koji su se testirali. Ovo je jednostavan proces procentualnog utvrdjivanja epicentra moje haplogrupe i njenih mutacija. Dovoljno je pogledati na S-17 i podeliti broj onih cija je DNK najslicnija mojoj sa ukupnim brojem testiranih ljudi u toj zemlji. Tom prilikom sam gledao na mutacije jednog i drugog stepena. Zemlje koje u procentima imaju najvise slicnosti sa mojim genima, a prvog su stepena mutacije, su “primerci” iz Slovacke (3/309= 0.00970), Ukrajine (4/805= 0.00496) na severu kao i Galicija – u Spaniji (2/49 = 0.0408) i Grcka (2/428 = 0.0046). 

U drugome stepenu mutacije najvise slicnosti sam pronasao u Belorusiji gde je procenat ucestalosti 0.03478 % (12/345). Onda u Ukrajini gde se procenat ucestalosti krece od 0.01118 %(9/805). Ukoliko se sa ovom brojkom izmesaju i ukrajinski Askenazi onda je procenat u Ukrajini 0.021 % (17/805).  U Poljskoj je ovaj procenat 0.0108 % (19/1751), Slovackoj 0.0097 % ( 3/309), Rusiji 0.00721 % (16/2217)… Na jugu jedino Potugalija i Sicilija imaju nesto veci procenat. U Portugaliji je procenat 0.0144 (5/345) a na Siciliji 0.012 (3/250).

Analizirajuci ove brojke se moze izvuci zakljucak o migraciji moga pretka po muskoj liniji. Takodje, poznavajuci i migracije naroda u poslednjih 1500 godina se na osnovu ovih brojki moze napraviti radna hipoteza za buduce studije. Analizirajuci sve znane podatke dosao sam do zakljucka da je moj daleki predak E3b tokom prvoga veka nase ere tokom vladavine Rimljana preseljen severno od Crnoga Mora. Ovde se moj predak izmesao sa Slovenima i Gotima sto pokazuje ucestalost moje haplogrupe u predelu izmedju Ukrajine, Belorusije i Poljske. Onda je E3b predak 395 g.n.e. tokom upada Gota i Slovena dosao na Balkansko Poluostrvo gde je i ostao posle osvajanja Duklje. Poznato je da je veliki deo ovih Gotskih i Slovenskih osvajaca nastavio dalje osvajajuci Rim 410 n.e. i Iberijsko Poluostrvo stvorivsi tu svoje kraljevstvo.  Ovim se objasnjava prisustvo moje haplogrupe u Poortugaliji i Spaniji. Na mapama ispod je  prikazana kretnja Slovena i Gota izmedju 376-418 n.e. kao i mapa iz 500 n.e. koja pokazuje stvorene drzave Gota na apeninskom i iberijskom poluostrvu sto je tesno povezano sa mojim objasnjenjem koncentracije i postojanja istovenosti sa DNK “rodjacima” u tacki izmedju Ukrajine, Poljske, Slovacke i Belorusije, kao i na Iberijskom poluostrvu. 

Takodje ukoliko se pogleda na mapu “b” iz 500 g.n.e. na mestu gde je najveca koncentracija E3b koja je najslicnija mojoj haplogrupi, nalazilo se i slovensko pleme Sorabi za koje mnogi veruju da je to pleme Srba koje ce oko 620 g.n.e. krenuti juzno ka Balkanui kao sto to pokazuju DNK nalazi uci na nase poluostrvo na tromedji izmedju Bosne, Hrvatske i Srbije. Novi doseljenici ce se iznova izmesati sa ostalim narodima na Balkanu ukljucujuci i slovene iz istoga plemena koji su usli na poluostrvo sa Gotima 395 g.n.e. 

Mapa (a). Upad Slovena i Gota na Balkansko Poluostrvo 376 g.n.e., osvajanje Rima 410 g.n.e i osvajanje Iberijskog Poluostrva 418 g.n.e. 
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Mapa (b). Evropa 500 g.n.e. Novostvorene Drzave u Evropi, ukljucujuci lokacije na kojima su u tom vremenu bila slovenska i druga plemena. 
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Na trenutak cu preskociti analizu svoje DNK i otkrica koja sam pronasao uporedbom sa nalazima drugih ljudi i predstavicu jedinu studiju uradjenu za podrucije nase stare Jugoslavije.

                             Novi Nalazi za Balkan

U sledecem delu moje knjige cu predstaviti zajednicku studiju nasih i stranih strucnjaka na analizi haplogrupa stare Jugoslavije. Ova studija je najpribliznija u mome razumevanju izmesanosti grupa na ovim prostorima cime cu i zavrsiti ovaj deo knjige. Projekat su radili zajedno Klinicki Centar u Beogradu, Institut za Antropoloska Istrazivanja u Zagrebu, Estonski Biocentar pri Tart Univerzitetu, Dom Zdravlja u Zagrebu, Skola Medicine u Edinburgu-Skotska, Medicinski Fakultet u Tuzli, Klinicka Bolnica: “Bijeli Brijeg” u Tuzli, Medicinski Univerzitet u Pristini i Medicinski Univerzitet u Skoplju. Ovo je verovatno i jedina studija koja je obuhvatila zajedno prostor bivse Jugoslavije. Pomocu ove studije mozemo bolje razumeti mesanja starih naroda na Balkanu pre definisanja danasnjih drzavnih i nacionalnih identiteta. 

Na slici ( S-19) su obelezene lokacije na kojima su skupljani uzorci za ovaj naucni projekat.

S-19- Mapa Regiona i Lokacije na kojima su skupljani uzorci 




1- Zabok                                    9- Siroki Brijeg

2- Zagreb                                 10- Beograd

3- Donji Miholjac                    11- Pristina

4- Delnice                                 12- Skoplje

5- Pazin

6- Dubrovnik

7- Zenica

8- Mostar

Analizirani su uzorci 681-og muskarca na Y – hromozomu. Krv je uzeta od ovih ljudi i njihova DNK je analizirana. Osnovne haplogrupe koje su nadjene su E3b1, I1b (xM26), J2, R1a i R1b i one cine 70 % svih nalaza. Na S-20 su rezultati nalaza u procentima a ispod cu predstaviti i ovih pet najrasprostranjenijih haplogrupa sa njihovim epicentrima. 

  S-20- Procenti haplogrupa uradjeni u ovoj studiji
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S-21 – Opis Haplogrupa koji se moze uporediti sa nalazima iz S-20

	Haplogrupe

	Ime
	Opis

	A
	Ova Haplogrupa predstavlja narode iz oblasti juzno od Sahare kao sto su Kongo i Nigerija

	B
	 Haplogrupa B je takodje nadjena u narodima ispod Sahare 

	C
	Ova Haplogrupa se moze naci u celoj Aziji, Juznom Pacifiku i u manjem procentu medju Americkim Indijancima.  Haplogrupa C je nastala u Juznoj Aziji a onda migrirala u ostalim pravcima. Ljudi sa ovom grupom su kolonizirali Australiju, Novu Gvineju i Severnu Aziju a nabrojniji su u Indiji.

	D
	Ova se grupa moze naci u Japanu

	D1
	Haplogrupa D1 je verovatno potekla iz Japana i danas se moze naci u Juznoistocnoj Aziji i na Tibetu. U manjim procentima se nalazi i medju Mongolcima, ali je nema u Japanu sto znaci da u kasnijem periodu nije bilo migracija nazad u Japan.

	E1
	Ova Haplogrupa se nalazi u Africi u mnogo manjim frekvencijama i manje je prosirena nego E3. 

	E3
	Ova je Haplogrupa u najvecem procentu zastupljena medju Africkom populacijom. Ovo je jedini ogranak Haplogrupe E koji se jos moze naci u malom procentu i u Evropi i Zapadnoj Aziji. 

	E3a
	Ova Haplogrupa je Africkog porekla i veruje se da se pojavila u Juznom delu Afrike migracijama Bantu naroda u zadnjih 3000 godina. Ova je haplogrupa takodje najbrojnija i medju Americkim crncima. 

	E3b
	Ova je Haplogrupa najvise pominjana u knjizi i nastala je u delu danasnjeg Izraela. Prosirila se na celi Mediteran tokom Neolita i danas se u vecini nalazi u zemljama oko Mediretanskog mora, Juznoj Evropi i u Severnoj i Istocnoj Africi. 

	F
	Ovo je jos jedna stara grupa koja je nastala u Africi pre 45,000 godina. Iz ove grupe su nastale haplogrupe G(M201), H(M52), I (M170), J (12f2.1) i K (M9), sto cini 90 % cele populacije izvan Afrike.

	G
	Ova Haplogrupa je nastala u danasnjoj Indiji i Pakistanu i onda se migracijama rasirila u centralnu Aziju, Evropu i Bliski Istok. G2 je grana G koja je mutacija zvana P15 i najcesce se nalazi u Evropi i na Bliskom Istoku. 

	G2
	Evropa i Bliski Istok. Nastala od G i sadrzi mutaciju P15.

	H 
	Nalazi se samo u populaciji Indije, Sri Lanke i Pakistana.

	I
	 I, I1 i I1a Haplogrupe su verovatno nastale u severno istocnoj Evropi i najvise bi se moglo vezati za Vikinge. Jedna od podgrupa I je najvise zastupljena na Balkanu.

	I1a1
	Ova je Haplogrupa potekla od Vikinske/Skandinavske populacije u Severnozapadnoj Evropi sireci se na jug. 

	I1b
	Ova se podgrupa i moze naci samo na Balkanu i nastala je najverovatnije migracijom tokom zadnjeg ledenog doba mada postoji verovatnoca da su skandinavci Balkanskog porekla i da su nastali kao migracija Ilira na sever. 

	J2
	Ova je grupa je najvise rasprostranjena na Bliskom Istoku a moze se naci u i Centralnoj Aziji, Mediteranu i Indiji. Ova se grupa u velikom procentu nalazi medju Izraelcima, Italijanima i Grcima.

	K
	 K je jedna od najstarijih grupa i danas se moze naci u manjim procentima u Africi i na Juznom Pacifiku. Jedna grana ove grupe su australijski Aboridzini sto je bila najranija migracija iz Afrike, dok je druga nadjena u malom procentu u Juznoj Evropi, Severnoj Africi i na Bliskom Istoku.

	K2
	 K2 je ta druga grana K koja se nalazi u vrlo malom procentu u Africi, Aziji i na Bliskom Istoku.

	L
	Veruje se da je ova grupa nastala u Indiji kao ogranak grupe K pre 30,000 godina. Za ovu grupu je vezana i Harapanska Civilizacija na obalama Indusa. Osim Indije, ova se grupa moze naci u manjim procentima sirom centralne i juzno zapadne Azije i u Juznoj Evropi oko Mediteranskog Mora.

	M
	Nalazi se jedino na Juznom Pacifiku i najverovatnije je nastala u Melaneziji a onda se prosirila na Indoneziju, Mikroneziju i Novu Gvineju.

	N
	Ova se grupa moze naci u celoj severnoj Evro-Aziji. i najzastupljenija je medju Fincima i Madjarima. Najverovatnije je nastala u Severnoj Kini ili Mongoliji prosirivsi se na Sibir gde je zastupljena u velikom procentu.

	O1
	Haplogrupa O1 se nalazi u velikom broju medju aboridzinima na Tajvanu. 

	O2
	Ova Haplogrupa ima dve grupacije. Jedna se obelezava kao 465 a druga kao M95 i obe se mogu naci u Aziji. 465 ima najvecu frekvenciju (epicentar) u Japanu i Koreji a u manjem broju se moze naci u Istocnoj Aziji.  M95 se moze naci medju juznoistocnom populacijom( Malazija, Vijetnam, Indonezija i juzna Kina).

	O3
	O3 je najzastupljenija Haplogrupa u Kini. Moze se naci u celoj istocnoj i jugoistocnoj Aziji i na juznom Pacifiku.

	P
	P grupa je ogranak K (M9) i veruje se da je nastala severno od Hindu Kusa, u Sibiru, Kazakstanu ili Uzbekistanu pre 35-40,000 godina. Interesantno je da je ova grupa u najvisem procentu na ostrvu Hvar i da je tu stigla najverovatnije najezdom Avara.

	Q
	Q grupa je ona koja povezuje Aziju i dve Amerike. Moze se naci medju populacijom severne i centralne Azije kao i medju americkim Indijancima. Veruje se da je Q nastala u centralnoj Aziji i da je migrirala preko Bajkala i Kamcatke na sever u Ameriku.

	Q3
	Ova Haplogrupa se moze naci samo medju Americkim Indijancima. U ovoj se Haplogrupi moze pronaci M3 mutacija (SY 103) koja je nastala u grupi Q pre 8-10,000 godina dok su se desavale migracije ka Aljasci i Americi. 

	R
	Ova se Haplogrupa danas moze naci u Indiji, Pakistanu i centralnoj Aziji.

	R1
	R1 je vrlo retka grupa koja se moze naci u malom broju u Evropi, centralnoj i juznoj Aziji. R1 je verovatno nastala negde u Evropi a onda migrirala nazad u Aziju.

	R1a
	R1a je najverovatnije nastao u stepama Evroazije – severno od Crnog i Kaspijskog mora. Takodje se veruje da je ova haplogrupa nastala medju populacijom Kurgana pre 5,000 godina (Kirgani su poznati kao prvi koji su pripitomili konje). Veruje se da su Kirgani prvi iz grupe Indo-Evropskih jezika. Danas se ljudi sa ovom haplogrupom mogu naci u centralnoj i zapadnoj Aziji i medju Slovenskom populacijom u Istocnoj Evropi. 

	R1b
	Haplogrupa R1b je najcesca Haplogrupa medju Evropljanima.  Veruje se da se prosirila Evropom kada su narodi krenuli u proces rekolonizacije pre oko 10-12,000 godina.


Iz prilozenog mozemo da primetimo nove brojke u vezi procenata razlicitih starih grupa naroda. Postoje razlike ovih nalaza sa nalazima iz Bosne sto pokazuje razlicitost u zavisnosti od geografske sirine. R1a zajedno sa manjim procentom R1b i E3b1 predstavlja slovensku grupu koja se spustila na Balkan iz okoline Crnog Mora. Haplogrupa R1b predstavlja evropsku liniju i migracije sa severa, dok je E3b1 mediteranska populacija koja je tokom neolita zapocela svoje migracije iz danasnjeg Izraela. Haplogrupa I1b predstavlja Ilirsku ili Dinarsku grupu naroda koja je na ovim prostorima najduze. Ove cetiri grupe su najbrojnije na Balkanu a procenti populacije sa ovim haplogrupama se menjaju u zavisnosti od lokacije. 

Najbrojnija grupa na prostoru bivse Jugoslavije je Ilirska (Dinarska) populacija sa Haplogrupom I1b. Stanovnici Hrvatske sa I1b bez obalskog dela cine 32.40 %  ukupne populacije u kontinentalnoj Hrvatskoj. Haplogrupe obalskog dela Hrvatske i ostrva mozemo naslutiti ukoliko pogledamo na S-16- odnosno na studiju iz Bosne. Na osnovu ovih nalaza mozemo pretpostaviti da je ovaj procenat u Dinarskom delu i na ostrvima oko 70 % sto ovu grupu cini veoma dominantnom u ovom delu Balkana. I1b - haplogrupa je vecinska i u Srbiji (Beogradu) gde iznosi 29.20% i u Makedoniji 29.11 % sto pokazuje da se ovaj procenat ne menja mnogo izmedju Zagreba i Skoplja a po nalazima iz Bosne mozemo zakljuciti da mu je epicentar u Dinarskom delu Balkana gde je procenat ove grupe izmedju 64 –73 %.

S-22- Haplogrupa I1b- Dinarski(Ilirski) tip




Sledeca najbrojnija grupacija je E3b1 odnosno grupa koja je zastupljena u vecini oko Mediteranskog Mora. Ova je grupa najzastupljenija medju Kosovskim Albancima sto je posledica njihovog neverovatnog rasta u broju u poslednjih stotinjak godina. Medju kosovskim Albancima  43.85 % populacije pripada ovoj haplogrupi. U Srbiji (Beogradu) je ovaj procenat 18.58 %,  a Kod Makedonaca 21.53%. Ukoliko ovaj procenat medju Srbima uporedimo sa Bosnom (S16) gde iznosi 19 % i Hrvatskom 5.60 % videcemo da se ovaj procenat umanjuje drasticno sto ide dalje na severozapad. Na slici S-23 je predstavljena haplogrupa E3b1.

S-23- Haplogrupa E3b1 – Mediteranski tip 




Sledeca najbrojnija grupa je R1a koja predstavlja slovensku populaciju. Po ovoj studiji najveca slovenska koncentracija je u Hrvatskoj 34.30 %, u Bosni 24.60 %, u Srbiji 15.93 % i medju kosovskim Albancima iznosi 4.42 % sto pokazuje da ova brojka opada sto vise idemo prema Grckoj, a epicentar mu je na tromedji izmedju Bosne, Srbije i Hrvatske. Na slici S-24 je prikazana frekvencija haplogrupe R1a.

S-24 Haplogrupa R1a – Slovenski tip




Poslednja Haplogrupa koju cu predstaviti iz ove studije je R1b, odnosno najrasprostranjenija grupa u Evropi, Severnoj Africi i danasnjoj Turskoj. Kod nas se moze naci najvise medju Kosovskim Albancima 21.62 %, Hrvatima 15.70 % i Srbima 10.62 %. Na mapi S-26 mozemo videti rasprostranjenost Haplogrupe R1a. 

S-26- Haplogrupa R1a - 




Kao sto mozemo videti iz ove studije I1b je najbrojnija grupa na Balkanu koja obuhvata jednu trecinu ukupne populacije. Druga po velicini je mediteranski tip E3b1 koji ima 23 % populacije, onda slovenska haplogrupa R1a sa 16 % i R1b-grupa koja je tokom Neolita migrirala iz Zapadne Evrope naselivsi ovo podrucije se nalazi u 9% ukupne populacije. Interesantno je da se u genima istocnih Slovena (Belorusa, Ukrajinaca i Rusa moze naci haplogrupa N, koja se ne moze detektovati medju zapadnim i juznim Slovenima. Ovo takodje pokazuje da je istorijsko sirenje Slovena sredinom prvog milenijuma bilo postepeno i sastojalo se od mesanja lokalne populacije koja bi onda zajedno sa Slovenima nastavljala svoju migraciju na jug. To je razlog zbog cega je danas jezik kojim se prica na zapadnom Balkanu slovenski. Ovaj se primer najbolje moze videti u delu knjige koji govori o istoriji Bjelopavlica u Crnoj Gori.

                                -Moji Rezultati po Zenskoj Liniji-

                  Mitohondrijalna DNK Studija (MtDNK)
U Decembru 2007-me godine sam zapoceo proces istrage porekla moga pretka po zenskoj liniji. Kao sto sam to vec opisao, nasa DNK je produkt oba roditelja. Kao sto se po Y Hromozomu moze pratiti muska linija nasega porekla, tako se preko mitohondrijalne DNK moze utvrditi i paleolitsko poreklo nasega pretka po zenskoj liniji kao sto je prikazano na S-7 i S-8. Moji rezultati kako po muskoj liniji tako i po mtDNK testiranju zenskoga pretka su izlozeni na internet sajtu www.familytreeDNA.com . Da bi se uslo na moju stranicu kao korisnicko ime se upise n26711 a kao lozinka se ukuca: r9904. 

Mogu priznati da su me ezultati iz labaratorije su me jos jednom iznenadili i nagnali da potrazim moguca objasnjenja. 

S-a- Ovo dole su rezultati haplogrupe po majcinoj strani koji su povezani sa Cambridge Reference Sequence (CSR). CSR je ljudska mitohondrijalna sekvenca sa kojom se sve ostale sekvence koje ispitujemo uporedjuju. Hypervariable Region (HVR) je lokacija namitohondrijalnoj DNK u kojoj se osnovni parovi nukleotida ponavljaju ili imaju svoje zamene. Postoje dva mitohondrijalna HVR koja se koriste u Mitohondrijalnom DNK testiranju. Jedan je HV1(low resolution region) koji sam ja testirao i HV2 (high resolution region). Oba testa pomazu da se utvrdi necija mt DNK Haplogrupa.
	HVR1 Haplogroup
	D

	HVR1 differences

from CRS
	16174T

	 
	16362C


	

	


Tako sam testiranjem mtDNK saznao da haplogrupa po majcinoj strani pripada haplogrupi D. Kako bih doznao nesto vise o ovoj mtDNK haplogrupi potrazio sam informacije na sajtu www.familytreeDNA.com . Saznao sam da je Haplogrupa D nastala u srednjoj Aziji i da je danas zastupljena medju narodima Istocne Azije, u Sibiru i medju Americkim Indijancima. Ostaje pitanje o tome kako je moj predak po zenskoj liniji dosao na Balkan. Jedan od moguca dva  zakljucka da je moj daleki zenski predak po majcinoj strani na Balkan stigao najezdom Huna pod vodjstvom Atile-Bica Bozijeg. Iako pojedini istoricari veruju kako su Huni Turskoga porekla postoje i kineski podaci o tome da su Huni potomci mongolskih nomada. Po ovim izvorima Huni poticu od mongolskog naroda Xiongnu koje je 150 g.n.e. porazila kineska Han Dinastija i proterala ih u zapadne stepe danasnjeg Kazahstana. Dokazi ovome se nalaze u Baktrijanskim (grcko kraljevstvo-ostaci Aleksandrovih osvajanja na teritoriji danasnjeg Avganistana) zapisima gde je ispisano kako su Xiongnu i Huni jedan te isti narod.  Tokom vladavine Atile (406-454 g.n.e.) Huni su preplavili Evropu u svojim pljackaskim pohodima. Izmedju 441-452, Huni su upadali u Vizantijsko Carstvo gde su povremeno uzivali blagonaklonost Vizantijskih careva koji su bili prisiljeni da isplacuju porez Atili u zamenu za zastitu. Na mapi ispod su prikazane Atiline kampanje u Evropi. 
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U vreme Atilinog prodora na Balkansko Poluostrvo, vizantijski car Teodosije II (401-450) je bio preokupiran sukobom sa Vandalima koji su osvojili Kartaginu u Tunisu i sasanidskim kraljem Jazdergerdom koji je usao u Jermeniju 441 godine. Tako su Atila i njegov brat Bled upali u Ilirik te iste godine i opistosili Viminacijum (Kostolac), Margus (Pozarevac), Sirmijum (Sremsku Mitrovicu) i Singidunum (Beograd). Atila je 443 godine zauzeo i Naisus (Nis), Serdiku (Sofija) i Filipolj (Plovdiv). Huni su te godine stigli sve do zidova Konstantinopolja primoravsi Teodosija II da pregovara sa njima. Tako je Atila od Vizantijaca za prekid napada na njihove gradove dobio 1963 kilograma zlata uz sporazum kojim bi mu se godisnje isplacivao danak od 687 kg zlata. Posle dodatnih carki sa Vizantijcima Atila je od cara iznudio da se Vizantijci povuku 480 km juzno od Singidunuma (Beograda) i 160 km juzno od Dunava. 

Ovim bih zeleo da zakljucim da se moguca godina dolaska moga zenskog pretka po majcinoj strani na Balkan, a ukoliko uzmem ove informacije i ovu mogucnost u obzir, moze staviti izmedju 441-470 godine. 

Kako bih prosirio svoju teoriju na jos neko moguce objasnjenje haplogrupe D po majcinoj liniji kontaktirao sam Eileen Krause iz Antrogenoloskog centra koji se bavi istrazivanjem ljudskog DNK porekla i ranih migracija. Posle par dana mi je ovaj stigao e-mail sa mogucim objasnjenjem o tome kako je haplogrupa D (koja je vrlo retka izvan Severne i Istocne Azije i Amerike) mogla dospeti na Balkan.  

Hello Goran,
 

Thank you for your email.  mtDNA haplogroup D is rare outside East Asian and Native American populations, but we have occasionally found some of these haplogroups in the Middle East and Mediterranean Europe, indicating that over time some people migrated from the East Asian populations to these other regions.  One possibility of how this could happen is through the Silk Road—Unmarried European merchants might have met and married Asian women and brought them back with them to Europe.  As the Balkans are in a prime position for trade entering Europe from Asia to arrive, it is a reasonable place to find some DNA traces.

 

E-mail any time,
Eileen Krause
Anthrogenealogy Response Center
Family Tree DNA
http://www.familytreedna.com
713-868-1438
Ovaj mi je e-mail dao jos jedno moguce objasnjenje na moja pitanja. Ona je potvrdila da se haplogrupa D, mada retko, moze naci i na Bliskom Istoku kao i u Mediteranskoj Evropi. Jedna mogucnost kojom se ovo moze objasniti je Put Svile kojim bi neozenjeni evropski trgovci zenili zene iz Azije i vracali se s njima nazad u Evropu. A posto je Balkan bio jedna od glavnih mreza ove trgovine izmedju Evrope i Azije to bi bio razumljiva lokacija za pronalazenje ove grupe. 

To je sasvim prihvatljivo objasnjenje koje cu uvrstiti u svoje razumevanje dolaska moga pretka po majcinoj strani na Balkan. Sada mi je ostalo samo da pronadjem i vremenski okvir moguceg dolaska moje pra-pra-pra bake u ove krajeve po ovoj teoriji. Da bih sve bolje razumeo u prostornim okvirima, prvo sam pronasao mape puteva svile.
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Na mapi mozemo videti glavne centre ove tgovine koja se protezala od Japana sve do Marselja u Francuskoj. Put Svile je omogucavao razmenu trgovinske robe, diplomatske kontakte i doprinosio je mesanju razlicitih kultura. Ove veze nisu bile uvek kontinuirane vec su ponekada bile prekidane na duzi ili kraci period u zavisnosti od ratova i od toga ko vlada teritorijama kroz koje se odvijala ova trgovina. Trgovina putem svile je procvala tokom vladavine Kineskog cara i osnivaca Han Dinastije Han Vua (Vu-Di ili Cara Ratnika) koji je vladao izmedju 141-87 godine pre nove ere. On je uspeo da porazi sva neprijateljska plemena u svome okruzenju duplirajuci velicinu svoga carstva. Osiguravsi mir na svojim granicama on je omogucio procvat trgovine izmedju Kine i Zapada. 

Ova se trgovina prekinula opadanjem moci Rimskog Carstva da bi ponovo procvala u vreme dinastije Tang (618-907 n.e). U to vreme su i Vizantijci porazili svoje neprijatelje na istoku osiguravsi mir i prosperitet na svojim granicama. Tako je nastavljena trgovina izmedju Istoka i Zapada a Vizantija i Balkansko Poluostrvo su postali glavno trziste za robu sa istoka i u ovih tristo godina trgovina na Putu Svile je bila na najvisem nivou. Posle ovoga perioda upadi Turaka i Arapa i Krstaski Ratovi su prekinuli trgovinu i kontakte izmedju dva sveta.

Doprinos ponovnome uspostavljanju Puta Svile dali su Mongoli u XIII veku. Osvajanja Cingis Kana (Temudzina) (1162-1227), njegovg unuka Kublaj Kana (1215-1294), i drugoga unuka Batu Kana (1205-1255) koji je kao osnivac Plave/Zlatne Horde osvojio Kijevske Ruse porazivsi armije Poljske i Madjarske. Tako su Mongoli rasirili svoje carstvo sve do granica Vizantije i Bugarske potiskujuci Turke prema Balkanskom Poluostrvu. Posto su Mongoli osigurali red i mir u osvojenim zemljama omoguceni su novi i neprekidani kontakti izmedju zapada i Istoka sve do 1368-me godine, tako da je iznova procvetala trgovina na Putu Svile. Na slici ispod se mogu videti granice Mongolskih osvajanja tokom trinaestog veka sto moze pomoci u razumevanju ljudskih migracija i postojanja Azijskih haplogrupa na Balkanu i Evropi uopste. Ovom istragom sam uspeo da povezem severoistosnu Aziju gde je procenat haplogrupe D najvisi sa svojim DNK pretkom po zenskoj liniji.

Mapa Mongolskoga Carstva (1206-1480). Na mapi se vide osvajanja Kublaj Kana i Yuan Dinastija (1260-1368) kao i teritorija koju su osvojile Batu Kanove Zlatne Horde (1251-1480). 
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Ukoliko prihvatimo ovu teoriju kao najrealisticnije objasnjenje haplogrupe D u mojoj mitohondijalnoj DNK onda moguci dolazak moga pretka po zenskoj liniji na Balkan mozemo datirati izmedju  100 godine p.n.e. i 1368. Ukoliko prihvatimo da je najveca verovatnoca da je ovaj zenski predak dosao u ovo podrucije tokom Tang Dinastije, odnosno tokom najrasirenije trgovine izmedju zapada i istoka, ovaj dolazak mozemo sa najvisim procentom tacnosti datirati negde izmedju  618-907 godine. 

Preko Family Tree DNA sam saznao malo vise o poreklu Haplogrupe D. Ova haplogrupa je nastala iz haplogrupe M u Centralnoj Aziji pre 60,000 godina i danas se u najvisem procentu moze naci u Severoistocnoj Aziji ukljucujuci i Sibir. Iz Sibira je deo naroda sa ovom Haplogrupom migrirao u Severnu i Juznu Ameriku gde je haplogrupa D zastupljena kod mnogih Americkih indijanaca. Mongolskim osvajanjima i migracijama sibirskih plemena, haplogrupa D je danas u manjem procentu zastupljena i u severno istocnoj Evropi. Na mapi ispod se mogu videti migracije po zenkoj leniji i mt DNK haplogrupe kao i stablo mitohondrijalnih DNK grupa
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Svoju potragu ka razumevanju porekla i ranih migracija moga mtDNK pretka po zenskoj liniji sam odlucio da nastavim na mestu gde je koncentacija mt Haplogrupe D najveca. Trazeci ovu informaciju na internetu, medju Sibirskim narodima se izdvojio 

jedan koji ima najvisu koncentraciju Haplogrupe D. To je sibirski narod – Buryat-a. Buryati su najbrojnija nacionalna manjina u Sibiru. Vec vekovima oko 447,900 Buryata zivi u regionu oko najdubljeg svetskog jezera Bajkal u danasnjoj Rusiji i tradicionalno se bave uzgajanjem stada krava, kamila i ovaca. Sovjetski kolektivi tokom 1920-tih i 1930-ih su prekinuli nomadski stil zivota ovoga naroda ali se mnogi Buryati i dalje bave lovom na medvede vukove, jelene.. koristeci meso za ishranu i kozu za odecu. Mnogi su Buryati zaposleni na odrzavanju Trans-Sibirske zeleznice koja prolazi sa obe strane Bajkala na svome putu iz Moskve ka Vladivostoku na obali Pacifickog Okeana.


Samanizam je u proslosti bila glavna religija Buryata. Stari Buryati su verovali da planine, vatra, kamenje i nebo poseduju svoj jedinstveni duh i energiju, a plemenski samani su donosili najvaznije odluke u plemenu. Dolaskom Budizma u severoistocnu Aziju ova prva verovanja Buryata su se izmesala sa tom novom religijom. Tokom vladavine ruskog cara Ivana IV Vasiljevica Groznog (1530-1584) Rusija je krenula da se siri istocno od Uralskih planina da bi tokom vladavine osnivaca Dinastije Romanov Mihajla Romanova (1596-1640) prosirila svoje carstvo sve do obala Pacifickog Okeana. Tako su Buryati poceli primati i Pravoslavnu veru kojom su ih ucili brojni misionari Ruske Pravoslavne Crkve koji su ziveli sa Buryatima od 1700-te godine do Boljsevicke Revolucije 1917. 


Danas, Buryati zive i od turizma jer je Jezero Bajkal jedno od omiljenih destinacija Ruskih turista. Na slici ispod mozemo videti clana Buryatskog plemena u svojoj tradicionalnoj odeci kao i izgled ovoga naroda i lokaciju jezera Bajkal odakle i moj mtDNK predak po majcinoj liniji mozda potice. 
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Na mojoj internet stranici sajta www.familytreeDNA.com sam takodje pronasao informacije o najblizim rodjacima po mojoj mtDNK haplogrupe D. Kompijuter je pronasao dvoje ljudi cija je mtDNK po majcinoj liniji ista mojoj DNK i ispostavilo se da obe osobe zive danas u SAD-u a da su im babe iz Srbije ili bivse Jugoslavije. Kao sto se moze videti ispod, iz 86 testiranih ljudi iz Srbije i bivse Jugoslavije dvoje imaju istu mtDNK kao moju sto znaci da su njihove bake ili pra bake u poslednjih hiljadu godina potekle iz iste porodice kao i moja baba ili prababa i da svi imaju zajednickog pretka po zenskoj liniji koji pripada haplogrupi D.

	Low Resolution Matches (HVR1)

	Haplogroup
	Country
	Comment
	Count

	D
	Serbia (23)
	-
	1

	D
	Yugoslavia (63)
	-
	1



Onda sam na sajtu pronasao i kontakt e-mailove ove dve osobe koje sam odlucio da kontaktiram kako bih mozda dobio vise informacija o ovoj temi. 

	Low Resolution (HVR1) Matches (2) 

	Name 
	E-mail 

	Michael Earl Wilson
	mesa49kid@yahoo.com
	
	Adela Levis
	alevis@oakland.edu
	

	


Na zalost e-mail Adele Levis vise nije aktivan tako da sam kontaktirao samo Michael-a Earl Wilson-a od koga sam sledeci dan dobio odgovor.

________________

Hello It is good to hear from you.
I assume you went through the National Geographic DNA mapping project I thought it was very interesting. My mother's family emigrated from Serbia to the US in the early 20th century. I believe they landed in Maryland rather than Ellis Island.

They worked their way west and my oldest aunt was born in Montana. My mother was born in rural Nevada. My grandfather worked as a miner and eventually started a cattle ranch He was killed in a range dispute I never met either of my grandparents  As you can imagine vital statistics at that time and in that area are rather sketchy. 

I don't speak Serbo Croatian but some of my cousins do. I have a cousin in Colorado who has done extensive research in the geneaology of our family.I also thought it was interesting that our mitochondrial line fell into Group D. One of the things that I thought was most interesting is that Group D is the one most closely linked to the Native Amerians and native Alaskans who populated the New World. 

That must mean that they travelled great distances over the centuries, out of Africa, into Eastern Europe, Central Asia, Siberia and on to the New World. It is truly amazing. One of the really amazing thing about the whole project is that it shows the essential unity of all humans, despite the bloody history and wars that have divided us over the centuries I think thats one of the things we should remember.

If you are interested in sending information about your family's background I would be very interested

Good luck to you in the future

Michael Wilson

______________


Iz njegovog e-maila sam saznao da su mu baba i deda emigrirali iz Srbije pocetkom dvadesetog veka i da su iduci na zapad stigli sve do Montane. Ovo mi je interesantno jer sam 1995-te godine igrao kosarku u Montani blizu grada koji se zvao Belgrade (Beograd) u kome su neki ljudi i dalje imali srpska prezimena koja su se zavrsavala na –ic i –ich. Iako vise nisu znali nas jezik govorili su mi da su poreklom iz Srbije i Jugoslavije. Verovatno su pojedini imigranti dolazili u ovaj grad zbog njegovog imena. Na wikipediji na internetu sam saznao da je Belgrade u Montani osnovan u Julu 1881-e godine, a osnovao ga je biznismen Thomas B, Quaw. On ga je nazvao Belgrade (Beograd) po glavnom gradu Srbije kao znak zahvalnosti srpskim investitorima koji su finansirali deo Severno Pacificke Pruge (Northern Pacific Railroad). Danas ovaj grad ima 7,323 stanovnika i dvanaesti je grad po velicini u Americkoj Saveznoj Drzavi Montani, a svoju vezu sa nasim Beogradom ima samo po imenu i po nekom stanovniku cije se ime zavrsava sa ic ili ich. 

U ocekivanju nesto vise informacija od Majklovoga rodjaka moja se istraga i u ovome pravcu zavrsila. Ostalo mi je jedino da jos od majke Vojke Pesic saznam sto vise o babi i da doznam gde je ona rodjena i gde je zivela. Majka mi je rekla da da je moja baba Radojka rodjena kao Cokovic u selu Vrbovu kod Priboja 1912-te godine. Udala se oko 1934-te godine za Milana Pejovica i iz njihove ljubavi je rodjena i moja majka Vojka kao Pejovic 1941-ve godine. Deda Milan je poginuo u drugom svetskom ratu i baba Radojka se preudala za Bozu Knezevica iz sela Rabitlje kod Pljevalja koji je isto ostao samac sa svojom decom. Tako su Boza i Radojka odgajali zajedno svoju decu i iz njihovoga braka se izrodilo jos troje. Moja majka nije znala ime svoje babe, a kako su kod nas bili cesti ratovi, zverstva, proganjanja i paljenja dokumenata tesko je pronaci vise o svemu tome, pogotovo po zenskoj liniji cija se prezimena preuzimaju od buducih muzeva te je znatno teze naci istoriju po zenskoj strani. 

Sve u svemu bilo je interesantno nauciti vise o mtDNK migracijama i traziti pretka po zenskoj liniji. I ova mi je studija pomogla da doznam vise i da razumem razdvajanja i spajanja ljudi i ere u kojima su ziveli. Za sada se moja pretraga ovde zavrsava, a moci ce da se nastavi tek kada se detaljne DNK analize obave na Balkanu i u drugim delovima sveta. Verujem da ce jednog dana biti moguce napraviti detaljnu i verodostojnu mapu svakoga coveka na planeti ukljucujuci grananje migracija naroda i svacije tacno poreklo i kretnju kroz vreme i prostor.

                                                                                             Goran Pesic
